
حى فٙ ْزا انبحذ إعخُغاخ ششٚط انحايض انُٕٔ٘ انذٕٚكغٙ سٚبٕص٘ 

ط حشاَغفٛشٚض فٙ انغلانّ انًصشّٚ نقشاد انبقش -انًكًم نجٍٛ انجهٕحارٌٕٛ

قاعذِ َخشٔجُّٛٛ  ٢٧٦ٔحكٌٕ ْزا انششٚط يٍ . يٍ َٕع بؤٔفٛهظ إَٛلاحظ

ٔبًقاسَّ انخشكٛب انبشٔحُٛٙ . ٔ قذ أعطج ْزِ انشفشاث عذٚذ انبٛبخٛذاث

نٓزا انخخابع يع يزٛلاحٓا يٍ الإَٔاع الأخشٖ فٙ بُك يعهٕياث انبشٔحُٛاث 

ٔقذ حى إَخاس . ٔجذ أٌ ْزا انخخابع قشٚب انشبّ يع انُٕع يٕٛ فٙ انزذٚٛاث

ٔقذ ظٓش ْزا انبشٔحٍٛ . زا انبشٔحٍْٛزا الإَضٚى فٙ انبكخشٚا ٔ حى حُقٛت ْ

ٔقذ حى قٛاط َشاط ْزا الإَضٚى انًُقٗ ٔ أظٓش . كششٚط يُفشد أرُاء فصهّ

-ْزا الإَضٚى انًعاد اححادِ َشاطاً عانٛاً حخٗ فٙ ٔجٕد يُطقّ انبٛخا

ًّ بئَضٚى .جلاكخٕعٛذٚض ٔ قذ أظٓش ْزا الإَضٚى َشاطاً َٕعٛاً يقاسَ

ٔقذ ٔجذ أٌ رابج . طبٛعٙ فٙ إَاد انقشادط حشاَغفٛشٚض ان-انجهٕحارٌٕٛ

ٔانجهٕحارٌٕٛ ( CDNB)رُائٙ َٛخشٔ انبُضٍٚ  2,٦-كهٕسٔ-1يٛخائٛم ل 

ٔقذ ٔجذ . يههٙ يٕل عهٗ انخٕانٙ 75٧0يههٙ يٕل ٔ  75.٧انًخخضل كاَا 

ط حشاَغفٛشٚض انًعاد اححادِ نقشاد -أٌ يغخٕٖ َشاط إَضٚى انجهٕحارٌٕٛ 

ٔحذة نكم يهٛجشاو بشٔحٍٛ فٙ حٍٛ أٌ  CDNB  ْٕ1٦1انبقش حجاِ ال 

ْٕ ( DCNB)َٛخشٔبُضٍٚ  2 –رُائٙ انكهٕسٔ  ٦,1َشاط راث الإَضٚى حجاِ 

ٔقذ أظٓش الإَضٚى راحّ فاعهٛت يًارهت . ٔحذة نكم يهٛجشاو بشٔحٍٛ ٦052

نفاعهٛت إَضٚى انبٛشٔكغٛذٚض حجاِ فٕق أكغٛذ انكٕٛيٍٛ يشخشكا فٙ ْزِ 

ٔقذ . ط حشاَغفٛشٚض يٍ انطائفت أنفا-رٌٕٛانخاصٛت يع إَضًٚاث انجهٕحا

نهغٛباكشٌٔ الأصسق ْٕ  I50ٔجذ أٌ انخشكٛض انًزبط نُصف َشاط الإَضٚى

يٛكشٔ يٕل نهبشٔيٕعهفٕفزانٍٛ يشخشكٍٛ فٙ  .552يٛكشٔ يٕل ٔ  75٦٦

ط حشاَغفٛشٚض نهزذٚاث يٍ انطائفت -ْزِ انخاصٛت يع إَضًٚاث انجهٕحارٌٕٛ

عٍ ٔجٕد انجهٕحارٌٕٛ فٙ  Immunoblottingٔقذ كشف ال. يٕٛ

انبشٔحُٛاث انًغخخهصت يٍ قشاد الأبقاس يٍ انقشاد انكايم ٔانفى ٔانغذد 

ط حشاَغفٛشٚض -ٔقذ عزش عهٗ أشباِ إَضٚى انجهٕحارٌٕٛ. انهعابٛت ٔانًبٛض

يٍ انطائفت يٕٛ فٙ الإَٔاع الأخشٖ يٍ انقشاد يزم انٓٛانٕيا دسٔيٛذاس٘ 

 . اى ٚعزش عهّٛ فٙ قشاد الأٔسَٛزٛذٔسط يٕباحٔإَٔاع انشٚبٛغٛفانظ بًُٛا ن

  



A full-length cDNA of a glutathione S-transferase (GST) was 

cloned from a cDNA library of the local Egyptian cattle tick 

Boophilus annulatus. The 672 bp cloned fragment was 

sequenced and showed an open reading frame encoding a 

protein of 223 amino acids. Comparison of the deduced 

amino acid sequence with GSTs from other species revealed 

that the sequence is closely related to the mammalian mu-

class GST. The cloned gene was expressed in E. coli under T7 

promotor of pET-30b vector, and purified under native 

conditions. The purified enzyme appeared as a single band 

on 12% SDS-PAGE and has a molecular weight of 30.8 kDa 

including the histidine tag of the vector. The purified 

enzyme was assayed upon the chromogenic substrate 1-

chloro-2,4- dinitrobenzene (CDNB) and the recombinant 

enzyme showed high level of activity even in the presence of 

the b-galactosidase region on its 50 end and showed 

maximum activity at pH 7.5. The Km values for CDNB and 

GSH were 0.57 and 0.79 mM, respectively. The over 

expressed rBaGST showed high activity toward CDNB (121 

units/mg protein) and less toward DCNB (29.3 units/mg 

protein). rBaGST exhibited peroxidatic activity on cumene 

hydroperoxide sharing this property with GSTs belonging to 

the GST a class. I50 values for cibacron blue and 

bromosulfophthalein were 0.22 and 8.45 mM, respectively, 

sharing this property with the mammalian GSTmu class. 

Immunoblotting revealed the presence of the GST molecule 

in B. annulatus protein extracts; whole tick, larvae, gut, 

salivary gland and ovary. Homologues to the GSTmu were 

also detected in other tick species as Hyalomma dromedarii 

and Rhipicephalus sp. while in Ornithodoros moubata, GSTmu 

homologue could not be detected  


