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 المستخلص 

  

 يمكن أن يتعرض التجويف الفموي للإنسان لأنواع مختلفة من الكائنات الحية الدقيقة البيئية، والتي يتم استنشاقها 

  لي تحليتجويف الفموي ينبغال لى والحفاظ ع ولفهملماء والأطعمة التي يتم تناولها ا  عن طريق الهواء، وشرب

ب هذه الدراسة إلى اكتشاف وتحديد الميكروبات في لعاوتهدف . ودراسة الأحياء الدقيقة التي يتعرض لها 

الجينات للميكروبات. تم ل غرام والتقنيات الجزيئية باستخدام تسلسصبغة الأنماط الظاهرية و الإنسان باستخدام 

 2017 سعودية في مارفي جدة، المملكة العربية الس بوطالبات كلية الط من طلابعينة  100مجموعه  جمع

ر ومجموعة ضابطة غي العينات البكتيرية من متطوعين مدخنين، مجابين بالأنفلونزا عةمجمويث كان ح

ن وهما ثنيلة باثعة من البكتيريا، ممتائج تميز مجموعة متنوعة واسوأظهرت الن ، مدخنين أو مجابين بالإنفلونزا

٪ ، تليها  30لت العنقودية ثحيث م (Klebsiella) والبكتريا الكلبسيلية  (Staphylococcus)وديةالعنق

٪ 100٪  وكان هناك ارتباط بنسبة  50٪ ، في حين أظهرت الأنواع غير القابلة للزراعة هيمنة  15كلبسيلا 

العنقودية التي كانت رائدة في المجموعة  المكورات اختفت اجناس كليبسيلا مع مجموعة المدخنين  سمن الأجنا

التي لوحظت مع  في مجموعة المدخنين بمقارنة بيانات التشك   الأنفلونزا تماما ً ىابة بعدوالمجالعادية و

  باكتسا من  يزيدإلى أن التدخين وتشير دراستنا مع الاجناس المحددة  الجيني، كانت النتائج متوافقة لالتسلس

وعي للجمهور  يجب خلق  ة.ثمسببات أمراض الل ويجعلها احدشاء المخاطي للفم غال هاالبكتيريا واستعمار

 .  لتدخين والاهتمام بنظافة الفمبضرورة البعد عن ا
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ABSTRACT  

The oral cavity of human can be exposed to a different kind of 

environmental microorganisms, which is inhaled by air, drink water and ingested 

food. To understand how oral microbiota, maintain or dispose of health, one major 

tool is to analyze the microbial population. The present study aims to detect and 

identify microbes in human saliva microbiota using phenotypes, gram stain and 

molecular techniques using 16S rRNA gene sequencing. A total number of 100 

samples were collected from medical school male students and employees' 

volunteers at Jeddah, Saudi Arabia in March 2017. The bacterial sources correlate 

species with health conditions, smokers (S), influenza-infected (I) and normal 

group (N). A broad diversity of bacteria was characterized, including 

representatives of two different bacterial phyla; Firmicutes such as 

Staphylococcus, Proteobacteria such as Klebsiella species. High dominance among 

the identified genera of Staphylococci 30%, followed by Klebsiella 15%, while 

unculturable species showed 50% dominance. There was 100% correlation of the 

genera Klebsiella with smokers' group. Staphylococci genera which were 

dominant in the normal and influenza-infected group disappeared completely in 

the smoker's group. Comparing the morphology data observed with molecular 16S 

rRNA identities, the results agreed with the genera identified. Our study suggests 

that smoking alters bacterial acquisition and oral mucosal colonization in favor of 

periodontal pathogens. Awareness should be created for the public on the health 

implication of smoking and poor oral practice.  

 

 


